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Diversidad filogenética y biogeografía histórica de salamandras del género Bolitoglossa (Amphibia: Caudata) de las estribaciones Andino-Amazónicas del norte de Ecuador
Bianka Osterlein Kück y H. Mauricio Ortega-Andrade
La Amazonía, reconocida como la selva tropical más diversa del planeta, alberga una alta biodiversidad, pero poco estudiada, como ocurre con las salamandras de la familia Plethodontidae. En Sudamérica, este grupo presenta una diversidad reducida, con únicamente nueve especies registradas en la región amazónica, de las cuales solo cuatro se encuentran en Ecuador. Esta limitada información taxonómica puede, por tanto, ocultar amenazas reales de especies crípticas dentro de complejos ampliamente distribuidos, lo que dificulta comprender su distribución, diversidad genética y requerimientos ecológicos, elementos esenciales para su conservación. En este contexto, el estudio se llevará a cabo en la Reserva Biológica Colonso-Chalupas y en el Parque Nacional Sumaco Napo-Galeras (PNSNG) y sus zonas de amortiguamiento, ubicadas en las estribaciones andino-amazónicas norte de Ecuador. El objetivo general será analizar la diversidad filogenética y la biogeografía histórica de las salamandras del género Bolitoglossa presentes en esta región. Los objetivos específicos incluyen: (1) evaluar las distancias genéticas y la posición filogenética de las poblaciones locales de Bolitoglossa; (2) estimar los tiempos de divergencia del clado; y (3) reconstruir su área ancestral biogeográfica. Para lograrlo, se extraerá ADN de especímenes provenientes de colecciones científicas y se amplificarán los genes 16S, COI, CYTB y RAG1. Posteriormente, las muestras serán secuenciadas mediante tecnología Oxford Nanopore, generando datos moleculares para los análisis filogenéticos en IQ-TREE y las distancias genéticas serán calculadas en MEGA. Luego, los tiempos de divergencia se estimarán en BEAST y se evaluarán en Tracer y TreeAnnotator. Finalmente, las áreas ancestrales serán reconstruidas mediante BioGeoBEARS en RASP, comparando distintos modelos biogeográficos para inferir la historia evolutiva y los patrones de dispersión del grupo.
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