
  

 
 

 

   

 

 

TEMA DE TESIS: Posición filogenética y exploración de la diversidad críptica en ranas 

Hyloscirtus (Anura: Hylidae) de la Reserva Biológica Colonso-Chalupas, Amazonía norte de 

Ecuador. 

 

Antecedentes:   

Ecuador, a pesar de ser un país pequeño, es considerado como el cuarto con mayor diversidad de 

anfibios a nivel mundial, ya que cuenta con un total de 629 especies y altas tasas de endemismo. 

Publicaciones recientes demuestran que cerca del 60% de los anfibios ecuatorianos se encuentra 

amenazados de extinción (bioweb,2017). Uno de los grupos que se encuentran dentro de estas 

cifras son las ranas del género Hyloscirtus, de la familia Hylidae. Este grupo contiene 38 

especies de ranas arborícolas (Reyes,2022), 21 de las cuales se encuentran en Ecuador, con 

alrededor del 60% consideradas amenazadas de extinción (Ortega-Andrade et al 2021). 

El género Hyloscirtus es considerado monofilético conformado por tres grupos de especies: 

Hyloscirtus armatus, Hyloscirtus bogotensis, e Hyloscirtus larinopygion. Estas especies se 

caracterizan por ser coloridas (p.ej. rojos, negros, amarillos, etc), se encuentran distribuidas en 

rangos de elevación entre 2720–2794 m.s.n.m., asociados a ecosistemas acuáticos de páramos y 

bosques nublado montano (Coloma,et al.,2012). Los registros de estas especies son considerados 

poco frecuentes (Coloma,et al.,2012), ya que son especies nocturnas y se sospecha un 

comportamiento reproductivo estacional. 

Planteamiento del problema a investigar (máx. 350 palabras) 

Los procesos Evolutivos han sido considerados procesos imposibles de demostrar durante mucho 

tiempo. Actualmente la taxonomía integrativa agrupa varias ciencias que se encargan de estudiar 

a poblaciones de individuos considerando predicciones evolutivas que pueden ser capaces de 

intentar cambiar el curso de la evolución para determinar hasta qué punto comprendemos los 



  

 
 

 

   

 

procesos evolutivos. Estas ciencias son capaces de diferenciar a poblaciones poco diferenciadas 

por su morfología, debido a que se tratan de especies crípticas, es decir, morfológicamente son 

muy similares y difícilmente se pueden distinguir entre sí.   

Justificación de la investigación (máx. 350 palabras) 

 El descubrimiento de nuevas especies es de gran importancia para el conocimiento de la 

biodiversidad en los sitios de estudio para la protección de los organismos que se encuentren en 

ese ecosistema, por otro lado, esta investigación es importante para la estimación de especies 

crípticas en el grupo de ranas del género Hyloscirtus ya que por mucho tiempo los grupos de 

anfibios han estado subestimados.    

Preguntas de investigación e Hipótesis 

1. ¿Cuál es la posición filogenética de las poblaciones de la RBCC respecto a las especies de 

Hyloscirtus? 

Ho. A pesar de la similitud morfológica que tiene las ranas Hyloscirtus de la Reserva Biológica 

Colonso Chalupas con Hyloscirtus Psarolaimus, éstas se ubican en clados parafiléticos. 

Ha. Dada la similitud morfológica que tiene las ranas Hyloscirtus de la Reserva Biológica Colonso 

Chalupas, se espera que estas poblaciones se relacionen filogenéticamente con Hyloscirtus 

Psarolaimus formando un clado monofilético. 

2. ¿La población de la RBCC corresponde a una especie críptica dentro del linaje de 

Hyloscirtus? 



  

 
 

 

   

 

Ho. Se espera que filogenéticamente, genéticamente y biogeográficamente, las poblaciones de 

ranas Hyloscirtus no sostiene la hipótesis de que hay una especie críptica en el grupo. 

Ha. Dada las diferencias filogenéticas, genéticas y biogeográficas de las poblaciones de 

ranas Hyloscirtus de la RBCC, se sostiene la hipótesis de que hay una especie críptica en 

el grupo. 

Objetivos de la investigación 

1. Objetivo general 

Explorar la posición filogenética y la diversidad críptica de las poblaciones de ranas Hyloscirtus 

provenientes de la Reserva Biológica Colonso Chalupas, Napo, Ecuador. 

2. Objetivos específicos 

Estimar la posición filogenética de las poblaciones de la RBCC respecto a las especies de 

Hyloscirtus. 

Explorar la diversidad críptica de la población de la RBCC respecto a las especies de Hyloscirtus 

Amazónicas. 

Métodos de la Investigación  

En biología la clasificación de las especies ha sido una importante tarea para el conocimiento 

científico de la biodiversidad. En la actualidad, con fundamento del sistema de clasificación de 

Linneo y con el evolucionismo de Darwin, se ha desarrollado una perspectiva donde la 



  

 
 

 

   

 

taxonomía se vale de distintas fuentes de evidencia, a partir del conocimiento de la variación 

geográfica, morfológica y genética de las especies por tanto siguiendo este método de 

investigación en el presente trabajo se utilizarán líneas de investigación como: filogenia, 

morfología, diacústica y Biogeografía (Gallo,s.f). 

Resultados esperados 

Los resultados que se esperan de la investigación dada las diferencias filogenéticas, genéticas y 

biogeográficas de las poblaciones de ranas Hyloscirtus de la RBCC, es que hay una especie 

críptica en el grupo, o al no ser el caso lo que se espera es que dada la similitud morfológica que 

tiene las ranas Hyloscirtus de la Reserva Biológica Colonso Chalupas, se espera que estas 

poblaciones se relacionen filogenéticamente con Hyloscirtus Psarolaimus formando un clado 

monofilético. 
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